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ŚCIEŻKI DOSTĘPU 

Krok 1: Wyszukaj białka, których interakcje chcesz zwizualizować 

 

1. Uruchom dowolną przeglądarkę internetową na swoim urządzeniu. 

2. W pasku adresu przeglądarki wpisz adres strony STRING: https://string-db.org/. Naciśnij 

klawisz Enter, aby przejść do strony STRING. 

3. Kliknij przycisk Search, aby przejść do strony wyszukiwania białek. 

4. Wyszukaj białka: w polu wyszukiwania (Protein Name) na stronie STRING wprowadź 

nazwę białka lub jego identyfikator. Możesz wyszukiwać pojedyncze białka lub listy białek, 

oddzielając je przecinkami lub wprowadzając je w oddzielnych liniach. 

5. Wybierz organizm (Organisms), dla którego chcesz przeprowadzić analizę oddziaływań 

białkowych (np. Homo sapiens). 

6. Dostosuj ustawienia analizy według własnych preferencji, takie jak poziom ufności dla 

interakcji, sposób wyświetlania wyników. 

7. Możesz pozostawić domyślne ustawienia, jeśli nie masz specjalnych wymagań. 

8. Po wprowadzeniu nazw białek i dostosowaniu ustawień, naciśnij przycisk SEARCH, aby 

rozpocząć analizę oddziaływań białkowych. 

 

https://string-db.org/


 

Krok 2: Analiza wyników 

 

1. Po zakończeniu analizy STRING wyświetli wyniki w postaci grafu, który przedstawia 

oddziaływania między znalezionymi białkami. 

 

 



2. Wizualizacja graficzna może zawierać różne rodzaje krawędzi, które reprezentują różne 

rodzaje interakcji, takie jak fizyczne oddziaływania, interakcje funkcyjne, interakcje 

koekspresyjne itp. Szczegółowe informacje o znaczeniu poszczególnych elementów 

znajdują się w zakładce Legend. 

 

 

3. Użytkownik może interaktywnie przeglądać graf, zbliżać i oddalać, oraz wybierać białka do 

analizy szczegółowej. 

4. Oprócz wizualizacji graficznej, STRING może dostarczyć dodatkowych informacji i analiz, 

takich jak statystyki sieci, funkcjonalne klasyfikacje białek oraz predykcje funkcji białek 

(zakładka Analysis). 

5. Użytkownik może zapisać wyniki analizy, w tym wizualizację graficzną, do pliku na swoim 

komputerze, co pozwala na późniejszą analizę (zakładka Exports). 

 


